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Avances en la generacion de conocimiento
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LA INFORMACION GENETICA ES UNA
HERRAMIENTA CLAVE A LA HORA DE MANEJAR Y
CONSERVAR LA BIODIVERSIDAD. NO OBSTANTE,
EN COLOMBIA AUN FALTA ESTUDIAR ESTE

NIVEL DE VARIABILIDAD BIOLOGICA.

Una mirada detallada sobre la biodiversidad puede re-
velar la informacion genética de los organismos. La
variabilidad de moléculas tales como el ADN en las
poblaciones de una especie esta relacionada con el
potencial de adaptacion que la misma tiene frente a
cambios en su ambiente'. Informacion de esta natu-

raleza permite calcular el flujo genético entre pobla- 0

ciones, su aislamiento o conectividad y, por ende, su
vulnerabilidad a la extincion*S. También es posible, en
una escala de organizacion biologica mas amplia, medir
la Qiy’e;[siingjiilpiggr]é’tiigg, la cual cuantifica la historia
evolutiva del conjunto de especies que hacen parte de
la comunidad®. Andlisis a este nivel deben ser conside-
rados en la priorizacion de areas para la conservacion
ya que reflejan el potencial de respuesta al cambio de
las comunidades en un drea determinada’®.

En Colombia, la informacion genética ha sido poco
estudiada'®. Sin embargo, el nimero de datos (secuen-
cias genéticas) publicados para diversos grupos biol-
gicos, particularmente para bacterias, ha aumentado

significativamente en los Gltimos cuatro afios. Una re-
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vision de los estudios asociados con las secuencias de
bacterias indica que la mayor parte de esta informacion 25.000
se ha generado en los sectores agropecuario y de salud. 0
En contraste, existen menos datos de secuencias publi- Nimero de secuencias de ADN, generadas por afio, por superreino o dominio de 20.000
cadas en temas tan relevantes como la bioprospeccion, la  organismos con origen en Colombia publicadas en la base de datos Genbank.
biorremediacion y las ciencias basicas. 9 15,000

Asi mismo, la cantidad de informacion genética dis- Bacteria 9 Virus
ponible para plantas y animales principalmente asociada 9 Fucariota 9 Total 10,000
con estudios de ecologia, evolucion y sistematica es muy
escasa. Segun informacion registrada a través del SiB Co- 5.000
lombia, los grupos mejor representados tienen secuencias /—9//9/\
genéticas de apenas un 5% de las especies, o que acen- 0
tla la necesidad de aumentar tales estudios en el pais.  1994-2002 2003-2009 2010 2011 2012 2013 2014 2015
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IDENTIFICACION GENETICA DE ESPECIES. Los codigos de
barras de ADN proporcionan un método estandarizado de iden-
tificacion de especies a través del uso de secuencias cortas de
una region particular del genoma''-', Esta informacion se de-
posita en la base de datos publica del Barcode of Life Datasys-
tems (BOLD) acompafiada de datos geograficos y fotografias
de tal forma que, a partir de un pequefio fragmento de tejido
(p. €j. semilla, plumay), se puede identificar una especie.

La correcta identificacion de especies es importante en los
sectores economico, de salud, agropecuario y ambiental, ya
que condiciona las medidas de gestion asociadas a epidemias,
plagas e invasiones bioldgicas. Ademas, puede ser utilizada
para identificar suplantacion de especies en los mercados' o
aquellas que son objeto de trafico ilegal’*®. De igual forma,
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Gracias a la iniciativa nacional de generacion de cddigo de
barras de ADN iBOLColombia, se han generado hasta la fecha
cerca de 1150 secuencias de 821 especies'®?. Como parte de

este proyecto el Instituto Humboldt proporciond informacion para 152
especies de aves que son objeto de trafico ilegal, principalmente lo-
ros, colibries y rapaces'?". En nueve de estas especies se encontro
un porcentaje muy alto de diferencia genética, lo que sugiere espe-

cies aun no descritas para el pais.

En color se muestra el area de distribucion de las especies segun BirdLife
International. Los puntos muestreados corresponden a la ubicacion geografica
de los especimenes que al ser comparados presentaron altos valores de
distancia genética en las secuencias (codigo de barras) de ADN indicando
una posible diversidad “escondida” (diversidad criptica).
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la caracterizacion genética permite descubrir nuevas especies
que son aparentemente muy parecidas pero que a nivel genéti-
co pueden ser consideradas como entidades distintas'”'¢. Esto
tiene, por ejemplo, grandes implicaciones en la evaluacion de
riesgo de extincion de una especie’.

Institucion: a. Instituto de Investigacion de Recursos
Bioldgicos Alexander von Humbold.



